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A NIMGenetics, fundada em 2008, € uma multinacional de biotecnologia espanhola especializada no
desenho e comercializacao de produtos e servigos de diagnostico genético. Expandimos o valor dos
nossos produtos e servicos gendmicos de alto rendimento para o mercado internacional, constituindo-
nos como referéncia especializada em analises gendmicas e diagnostico genético humano.

Além de Espanha, a nossa empresa dispoe de escritorios em Portugal, México e Brasil.
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A NIMGenetics dispoe de amplas infraestruturas com tecnologia de Ultima geracao, que juntamente
com especialistas altamente qualificados e experiéncia a nivel bioinformatico, permitem oferecer
servicos de apoio a investigacao, com padroes e certificacoes de alta qualidade.

Os principais servicos de 1+D oferecidos pela NIMGenetics:

0101
%1 Sequenciacao Massiva (NGS)

@ Bioinformatica

e'®#) Genomica para Terapia e Biologia Celular

{é\\ Projetos de consultoria
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Servicos de Sequenciacao Massiva (NGS)

A NIMGenetics oferece servigos de sequenciacao massiva (NGS) utilizando plataformas com diferentes
capacidades, com o objetivo de incluir todo o tipo de projetos, tanto 0os que requerem alta capacidade de
sequenciacao (NovaSeq 6000) como moderada (MiniSeq).

Plataformas de sequenciacdo como o NovaSeq 6000, proporcionam aos usuarios o rendimento, a
velocidade e a flexibilidade necessarias para completar os projetos de forma mais eficiente. Disponibilidade
de multiplos tipos de matrizes (flow cells), possibilidade de carregar bibliotecas em /anes individuais e
diversas combinacoes de longitude de leitura, permitindo adaptar-se praticamente a qualquer necessidade

de estudo.
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SP Flow cell S1 Flow cell S2 Flow cell S4 Flow cell
2 2 2 4

Output (kased on read 80— 400 Gb 167 — 500 Gb 417 — 1250 Gb 2000 — 3000 Gb
length)
Single Reads
(shusters passing filter) 088 168 418 108

k Run Time 13 - 38 hours 13 — 25 hours 16 — 36 hours 36 — 44 hours
Maximum Read Length 2x251 | 2x151 Configuragées do NOVaSeq

Entre os principais servicos de sequenciacao NGS que a NIMGenetics oferece, encontram-se:

- €© Whole-Genome Sequencing (WGS)
Whole genome sequencing (WGS) é a ferramenta mais completa disponivel a investigacao, permitindo
trabalhar com projetos altamente completos, identificando uma ampla gama de biomarcadores de
- DNA, tal como:
e Single nucleotide polymorphisms (SNPs)
e Insercoes e delecoes (Indels)
' e Structural variants (SV)
e Copy number variants (CNVs)

Enquanto este método é frequentemente associado a sequenciacao do genoma humano, a natureza
escalonavel e flexivel da técnica de NGS, torna-a igualmente Util para sequenciar qualquer espécie de
animais, plantas ou microrganismos relacionados a patologias.

© Whole-Exome Sequencing (WES)

A sequenciacao do exoma completo (WES) humano é uma potente e acessivel ferramenta que permite
aos investigadores, identificar variantes contidas na regiao codificante, que deem resposta as suas

hipéteses, sem se limitar a captura de genes especificos. Da mesma forma, o estudo do WES aplicado a

populacoes, permite realizar estudos de associacao na investigacao de doencas de heranca complexa.

Habitualmente, é utilizado para a identificacdo de variantes que originam diversas patologias com
origem genética.

€© Transcriptome Sequencing (RNA-Seq, WTS)
RNA-Seq € a primeira ferramenta disponivel para a detecao de RNA e dos seus niveis de expressao,

mediante NGS. Adicionalmente, permite a detecao de novas estruturas de genes, isoformas de splicing
alternativo, fusao de genes, SNPs, Indels e expressao especifica de alelos.



Solucoes a medida

O RNA-Seq oferece uma melhor cobertura e resolucao da natureza dinamica do transcritoma do que
0s microarrays, permitindo a identificacao de novos e inesperados transcritos. Isto porque, ao contrario
do microarray, o RNA-Seq nao requer o conhecimento da sequéncia a priori, nem sofre das limitacoes
inerentes ao microarray (hibridacao cruzada e quantificacao de genes de baixa expressao).

©® Sequenciacao de DNA-encoded chemical libraries

Do inglés DNA-encoded chemical libraries (DEL), é a tecnologia que permite a sintese e selecao de
um conjunto de moléculas de pequenas dimensdes a uma escala sem precedentes. O objetivo da
tecnologia DEL é acelerar o processo de descoberta de farmacos. A NIMGenetics oferece um servico de
preparacao de bibliotecas com compatibilidade para os indexes lllumina e sequencias de adaptadores,

bem como a sequenciacao pelo sistema NovaSeq 6000 e a analise de dados.

© Confirmacao de edicao CRISPR e analises off-target com NGS

O NGS é a Gnica ferramenta que permite obter informacgao qualitativa e quantitativa de elevada resolucao
ao longo de todas as alteracoes, compreendendo as necessidades de qualquer throughput, e podendo
ser utilizado para monitorizar efeitos em regides off-target. A sequenciacao por NGS de regides alvo
€ uma solucao econémica para confirmar edicoes induzidas por CRISPR e analisar regioes off-target
previamente previstas in silico.

Servico de bioinformatica

A NIMGenetics analisa dados de NGS, utilizando a plataforma de tecnologia de ponta DRAGEN™ para fases primaria
e secundaria. Além disso, o departamento de bioinformatica esta disponivel para personalizar cada etapa necessaria,
desde a analise cohort até a validacao bioestatistica.

Genomica para Terapia e Biologia Celular

ANIMGenetics integraas melhores e mais adaptadastecnologias para o controlo da estabilidade celular e contaminacao
cruzada em culturas celulares, sendo factores especialmente criticos para a biosseguranca na manipulacao de células
terapéuticas.

e KaryoNIM® Stem Cell: Array de CGH desenhado pela NIMGenetics para o controlo da estabilidade das células
em cultura, que deteta CNVs e aneuploidias em todo o genoma. Analisa com alta resoluc¢ao, 407 genes
associados a inestabilidade genémica, aumentando até 20 vezes a capacidade de detecao do cariétipo
convencional. Além disso, ndo requer células em metafase, pois trabalha com DNA.

* KaryoNIM® STR: Plataforma de qf-PCR para caracterizar a identidade de células terapéuticas, mediante a
analise de STR (Short Tandem Repeats).

Projetos de consultoria

Entendemos a investigacao, o desenvolvimento e a inovacao (I+D+i) como um dos pilares estratégicos que nos permite
uma melhoria continua, gerando novos servigos e produtos e minimizando o risco de estagnacao tecnolégica.

A nossa equipa multidisciplinar de consultores esta a sua disposicao para colaborar no desenvolvimento personalizado
do seu projeto, procurando as melhores solugcdes em cada momento.




A NIMGenetics dispoe de uma ampla infraestrutura com equipamentos que cobrem todos os campos da gendmica,
tanto a nivel de sequenciacao como em pesquisa de CNVs, entre os quais destacamos os sistemas de sequenciacao
por NGS.

As nossas plataformas utilizam uma tecnologia baseada em sequenciacao por sintese (SBS), com as seguintes
vantagens:

* Permitem uma sequenciacao massiva e paralela em milhoes de fragmentos (reads) de DNA.

e Oferecem o0 maior rendimento de leituras sem erros, obtendo como resultado dados robustos e precisos por cada
base sequenciada.

¢ Resolvem os homopolimeros com eficiéncia.

e Facilitam uma grande diversidade de aplicacoes, podendo sequenciar desde painéis de genes e genomas
pequenos, exomas, transcritomas e genomas tanto de humanos como de outras espécies num sé ensaio.

NovaSeq 6000

O Sistema NovaSeq 6000 incorpora a tecnologia de flow cell patterned (/magem
1), com bilides de nanopocos em locais fixos, que fornecem um espacamento
uniforme dos clusters de sequenciacao, o que aporta aumentos significativos na
quantidade de reads de sequenciacao e no rendimento do sistema.

As aplicacoes que requerem grandes quantidades de dados, como a sequenciacao
do genoma humano completo (WGS), 0o exoma a alta profundidade e o transcritoma
completo, podem agora completar-se de maneira mais rentavel.

Imagem 1. Flow cell patterned

MiniSeq

O sistema MiniSeq (Imagem 2) oferece a qualidade e fiabilidade da tecnologia de
sequenciacao massiva (NGS) num sequenciador de bancada potente, acessivel e
com uma dimensao reduzida. Disponibilidade de dois tipos de flow cells e diversas
combinacoes de longitude de leitura, sem a necessidade de esperar para agrupar as
amostras para sequencia-las num instrumento de alto rendimento.

Imagem 2. Sistema MiniSeq
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ESPANHA

Laboratorios centrales
Parque Cientifico de Madrid
Faraday, 7 (Campus de Cantoblanco)
28049 Madrid

Oficina corporativa

Edificio Vega Norte

Calle Anabel Segura, 16
Edificio 3 - Planta 1°

28108 Alcobendas, Madrid
Tel.+34 91 037 83 54

PORTUGAL

Complexo Interdisciplinar da Universidade de Lisboa
Salas 2.12e2.14

Avenida Prof. Gama Pinto n° 2, 1649-003 Lisboa
Tel. +351 932 34 80 32

MEXICO

World Trade Center

Montecito, 38 - Piso 35 - Oficina 10

Col. Napoles - 03810 Ciudad de México
Tel. +52 55 68232076

BRASIL

Rua Elvira Ferraz, n°250, Cj. 211
[taim - Sao Paulo, SP

CEP: 04552-040

Tel. +55 11 3044 1813

www.himgenetics.com
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